Sequences from mushroom fruiting bodies:

[Note: We did not actually generate these sequences during the workshop—they were downloaded from GenBank. We used these sequences as queries in BLAST searches as described in the document “sequence analysis.pdf”.]

>DAT1

TTGAATAAACAGTGTGGGTTGTTGCTGGCCTTCTGGCATGTGCACGCCTGCCATATGTTTCATTCCCTTCTTTCCACCTGTGCACTATGTGTAGGCTATGTATGCTGTATTGTCAGGCCCTTCATAAGGCTTGGTTTAGAGAGGATGCTTGTCTTTATGAGACAGGCTCATCTTGGGCGTACAGGTCTATGTTTTACACCAACACCAAATGAATGTCTTAGAATGTATTTTTTCAGGCTCTTGCTAGCCTTTAAACCATATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCTCCTTGGTATTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCATTAAATTCTCAATCCCCTTCAATTTTGTATTGTTGGGTGATGGACTATGGGAGCCTGCTGGCATTGTTCAGCTCTCCTCAAATGTATTAGCAGGGTAATATGCCATCTGTGCTTGGTATGATATTTATCTATACCTCATGTGCTCATGTCTTACTTGCTTCAAACTGTTGCTTCAAGCAACACTTTTTGACCAT
>DAT2

GATCATTATTGAAATGCTTTGGAGAAGTACTGTTGCTGGCCTCTTAACAAAGGCATGTGCACGTTCTTCTTTAAATCTATTCATCCACCTGTGCACTTTTTGTAGGAGTTCTTGTGAGGTTTTGGTTGTAGGGCTTGCTCTACAGTCGATTCTTTACGAGTCTTCTATGTTCTTACAAACTCTATTAGTATGTTTCAGAATGTCATTTATTGGGACTTTATTGGCCCTTTAAACTTATACAACTTTCAGCAACGGATCTCTTGGCTCTCCCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCCCTTTGGTATTCCGAAGGGCATGCCTGTTTGAGTGTCATTAAATTCTCAACTTCAATAGCTTTTATAGCTCATTGAAGCTTGGATGTGGGAGCTTGCTGGCGTCTTAGATGTTCAGCTCTCCTTAAAAGCATTAGTGGAAACTCGTTTGTTGGACCACCCTTGGTGTGATAATTATCTACGCCTTGGTCAGTTCAACGGCTCAGTTTGATTCTCAGAACGCTCTTTGAAGCGCTCTGGTTGGGGCGGCTGCATTAATTTGCTCTGCCTGCAGTCTTACTAGAGTAGAGATGTCTGCTTTCTAACCGTCTTCGGACAATTTATTGACTATTTGACCTCA

>DAT3

ACGAACGATGTCCGGGGTTGATGCTGGCCTTTCGAGGCATGTGCTCGCCCCGTTCACAATCATCCCTCTCACACCTGTGCACTCTTGCGTGGGTCGGCGTCTCGTCGGCCTGCGTTTTCTCACAAACTCTTGCATGTTCAAAGAATGATCTTGATGCTTTAACGCATTTTATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCCCTTTGGCATTCCGAAGGGCACACCTGTTTGAGTGTCGTGAAATTCTCAACCCCGTCTTCTTTYTTGAAGAGCGGAGGTTGGACTTGGAGGTCGTTGCCGGTCCTTTTGTGATCGGCTCCTCTGGAATGCATTAGCGAGACCCTTGCGGTGGCGCCTTGGTGTGATAATTGTCTACGCCATGGACGTGCCGCGATTTCAT
>DAT4

GAAAAGTCCCATATACACACCGTGAACCGTCCCTTCGGGGTTATATATAAACTCTTGTGTCGCCATGCATGTCTTGTTATACCTAACAAATATAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCCTCGATGAGGCATGCCGGTTTGAGCGCCTTATAATCATGGTCTAGTAGCTTGCTGCTAGACCGACTTGAGTGTTGCCGTAGGCTCGCTCTGAATCCATTTGTGACCCGAAGCTGTACCAACGTAATAAGTATTCCGTTGACTACTCGCCGAAGGCCGCATCCAACCGTCCTCGGACAACTACAAATGC

>BD1

AAAAGTCGTAACAAGGTTTCCGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTATCGTAAAACCGAGGTGCGAGGGCTGTCGCTGACCTTTTCGGTCGTGCACGCCCGAGTGCTCTCACACAATCCATCTCACCCCTTGTGCACCACCGCGTGGGTCCCTCTCTGGCTCGTCCGGAGGGGGGCTCGCGTTTTCACACAAACTTGAAGTAGTGTAGAATGTCCTTTTTTGCGATAACACGCAATCAATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATACGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCCCCTTGGCATTCCGAGGGGCACACCCGTTTGAGTGTCGTGAAATTCTCAAAACCCTTTCTTTTGGTCATTTTTGACCATGGAAAGGATTTTGGACTTGGAGGCCTTTTTGCTGGTTTCAACCTTGAAGCGAGCTCCTCCCAAATGTATTAGTGGGGTCTGCATTGTCGGTCCTTGGCGTGATAAGTTGTTTCTACGTCTTGGATTTTTGGCGCTGTACACCTGCTTCTAACCGTCTCATTGACAACGATGGTGTTCCGGTCGCCGCCGATTTTTCGGTGGGAGGCTTGACCCACGAAACAAACCTTGACCTCAAATCGGGTGAGACTACCCGCTGAACTTAAGCATATCAATAAGCGGAGGA
>BD2

TGACGAATGGGTGGCAAGGTTCGTCGCTGGCTCGAATGAGCATGTGCACGTCTTTTGCTGCTTGCTTCATTCTCTCTCTCCACCTGTGCACTCATTTGTAGACACTCGGGATGTGAGAGAGGTTAGCATTGAATTGTTTGACCTCTGTCTGGGTGTTTATGTATTTTTTGACAATACACGTTTGAATGTCTATAGAATGAAAATGTAGGCTTTTGTCAGCCTTTAAATGATAAAATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCATCTTGCGCTCCTTGGTATTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCATTAAATATCTCAAAAAGCTTGTGCTTTTTTGGCACAGGAGTTTTGGACATTGGGAGTTGCCGGCTGCTGGATAACAGTGGTGGGCTCTTCTGAAAAGCATTAGTTGAGGAGCTTTGCACTCTATTGGTGTGATAGACTATCTATGCCAGGAGACGCTTCATGATCCTCTGCCATCTAACCGTCTTTATAAGACAATATGATAAA

>HHe

TTGAAAACTCTGAACGCTTGTGGCTTCACTTCTGTTGCTGGCTCCTTCCTAAGAGGAGTATGTGCACGTTTGAAGTCGCTCGCCTCTTCTTTGTCCACCTGTGCACCTTTTGTAGATCTGGTTGGAAAGCTCACTTTTTCTAAAGTGGATTTTGAAGGGTTTGCTCGCGCTCCCTTTGCTCCTCCAGGTCTATGCTTCATATCATCTCTTGTATGTTTAGAATGTCTTTGTTTATCGGACTTCACCGTCCTTTAAAAACTTAATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAACTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAGTCTTTGAACGCACCTTGCGCCCTTTGGTATTCCGAAGGGCATGCCTGTTTGAGTGTCAGTAAATTCTCAACCCTTCTTACTTTTTCGGTAAGGCTTGGGGTTGGATGTGGAGGCTTGCCGGATGTTAACCACGTTCGGCTCCTCTGAAATGCATTAGCAGTACGACCATTACTTGGGCTACGCTACGCTGTGATAATATCTAAGCTAGCTTGGTTCAGAGTGTTGGCAGAGCTCGGGTTTTTTTTGAAGGGTTTTGCTTCGCGGCTCCCTTTGTGTTCTCTCTTGAGAGATACCTATGCGACTCTGTGGAAGGTTTTGTTACCGCTTCTAACCGTCTTCTTAACTGAGACAACCGTAACTGATTAT

>HHj

CATTATCGAAATAAACCTGATGAGTTGCTGCTGGTTCTCTAAGGAACATGTGCACGCTTGTCATCTTTATATTTCCACCTGTGAACACTTTGTAGACCTGGAAATTATCTCTGAATGCTTTTTTGACATTCAGGTTTGAGGATTGACTCGTCCAGTCTCTCCTTGCGTTTCCGGGCCTATGTTTTTTTTTCATACACCCATTTCTTGTTTTTAGAATGTGATAAATGGCCTTTTGTGCCTATAAACCTTTTAATACAACTTTCAGCAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCTCCTTGGTATTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCATTAATATATCAACCTCTTCACATTTTGTTTGTCGAGTGTTGGATGTTGGGGGTTTTTCTTTTTGCGGGCCCCTTTCCTGAGGTCAGCTCCCCTGAAAAGCATTAGCAGAACAATTTGGCTGATCTTGTTCATTGGTGTGATAACTGTCTACGCTATTGACGTGAGGCAACCAAGTTCGGCTTCTAACTGCCCATTGATTTGGACAAATTTCATTAATGTGACCTCAAATCAGGTAGGACTACCCGCTGAACTTAA
>HHx

TCCGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTAACGAGTTTTGAAACGAGTTGTAGCTGGCCTTCCGAGGCATGTGCACGCTCTGCTCATCCACTCTACCCCTGTGCACTTACTGTAGGTTGGCGTGGGCTCCTTAACGGGAGCATTCTGCCGGCCTATGTATACTACAAACACTTTAAAGTATCAGAATGTAAACGCGTCTAACGCATCTATAATACAACTTTTAGCAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCTCCTTGGTATTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCATGGAATTCTCAACTTATAAATCCTTGTGATCTATAAGCTTGGACTTGGAGGCTTGCTGGCCCTCGTTGGTCGGCTCCTCTTGAATGCATTAGCTCGATTCCGTACGGATCGGCTCTCAGTGTGATAATTGTCTACGCTGTGACCGTGAAGTGTTTTGGCGAGCTTCTAACCGTCCATTAGGACGACTTTTTAACATCTGACCTCAAATCAGGTAGGACTACCCGCTGAACTTAAGCATATCAATAAGCGGAGGA

>ALB1

GTCCAACAAGGTTTCCGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTAATGAAATTACAATCCGGCGAGGGAAAGGCGGAGAGTTGTAGCTGGCCCCTCCGGGCATGTGCACGCTCTCTTCCGGACTTTCGCCGTATGGGCGCGGGGCGACCCGCGTCTTCATATACCTCTTCGTGTAGAAAGTCTTTGAATGTCGAAACCATCATCGAGTCGCGACTTCTAGGAGACGCGATTCTTTGAGACAAAAGTTATTACAACTTTCAGCAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAATCGCGATATGTAATGTGAATTGCAGATCTACAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCTCCTCGGTGTTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCAGTAAATTCTCAACCCCTCTCGATTTGCTTCGAGAGGGCGCTTGGATGGTGGAGGCTGCCGGAGACCTGGATTCGTTCAGGACTCGGGCTCCTCTGAAATGAATCGGCTTGCGGTCGACCTTCGACTTTGCATGACAAGGCCTTTGGCGTGATAATGATCGCCGTTCGCCGAAGTGCACGACAGAAAACGGTCCCGCGCCTCTAATGCGTCGACGCCTTTCGGGCGTCTTCCTCATTGACGTTTGACCTCAAATCAGGTAGGACTACCCGCTG
>ALB2

CAATTCTAACACACACTGTGTACCATTCCTGTTGCTTCCGTGGGGTGGAGCTGCTGTCTTGGGAAGCTTCAACCGTAGCTGGCTGCCTTCCTTTTCGTTGGCGGCTGCCTTCCTTTTGTTGGTGGCTACCATCTTTTAGTTGGTGGCTGCCTTCCGTTTGTTGGTGGCTGCCTTCATTTTGTTGGCGGCTGTCGCCCGTTTATGGTGGGTGGCGGTCGCTGCTTTGTTTGTTGGTGGCTGGCGACGGTTGAGGGTTCTGGGGAACGGTTCAGACCAGCCATTGCGCTGGGCTCTGCGGGAGGTATCCTGTAAACATTGAGCATTTATTTTACCTTCCGTCTGAATTATATCAATAACATTTGTTAAAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGTTCTCGCATCNATAAAAAACGCACCGAAATGCGATAAGTANTGTGAATTGCANAATCAGTGAATCATCNAATCTTNAACNCACATTGCCCCTCATGGTATCCCATGGGGCATCCNTNCGGAACGTCCGGAAAACCCCTTCAANCATTTTTTTGCTTGGTTGTTGAAGCTGAACNTTGCCTCCTTCNCCTTTGCCTTCCAAAATCATGGCCGGANTGTTTNNTGTTCCATTTGGCGTTATAGGAAAACTCTTCCCTTGGANTTATGAAGCTTTCCACCC
>DH1

TGTGCACGTCTCTGGTCATTACCAATTCCACCTGTGCACACACTTGTAGACACTTGGGAATGAGAGACTTTGACCAGTCTCTTGAGAGATTTCATATCTGGGTGTCTATGCCTTTTTATTACACACTAGTTGCATGTTTATAGAATGATGATTTGATTAAATATAAAATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCACTCCTTGGCATTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCATTAACATCTCAAGACCTGTCTGTTTTTGATAGGTATTGGATTTTTGGGGGTTTGCAGGCTTTTTCAGATAGCCTGCTCTCCTTGAATGTATTAGTGGAGAAAAGACCATTGNACTCCATTGGTGTGATAAAATCTATCAATGNCAGGAGCCATGT
>DH2

AAAGTCGTAACAAGGTTTCCGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTACTGAACGAAATGGGTGGCAAGGCTGTCGCTGGCTCTAATGAGCATGTGCACGTCTTTTGCTGCTTGCTTCATTCTCTTTTCCACCTGTGCACTCTTTGTAGACACTCGGGATGGGAGAGAGGTTGGCATCGAATGTTGACCTCTCTTGATATTGAAAAGTCTGGGTGTCTATGTGTTTTTTCACATACACAAGTTAAATGTCTATAGAATGAAATTGTAGGCTTTTGTCAGCCTTTTAAATGATAAAATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCATCTTGCGCTCCTTGGTATTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCATTAAATATCTCAAAAAGCTTGTGCTTTTTTGGCATGGGATTTTTGGACATTGGGAGTTGCCGGCTGCTGATAAAGTGGTGGGCTCTTCTGAAAAGCATTAGTTGAGGAGCTTTGCACTCTATTGGTGTGATAAACTATCTATGCCAGGAGATGCTTCATGATCCTCTGCTATCTAAATGTCTTTATCAGACAATATGATAAACTTGACCTCAAATCAGGTAGGACTACCCGCTGAACTTAAGCATATCAATAAGCGGAGGAAAAGAAACTAACAAGGATTCCCTTAGTAACTGCGAGTGAAGAGGGAAAAGCTCAATTTAAAATCTGGCAGTGTTTCACTGTCCGAGTTGTAACCTAGAGAGTGTAACCTGCGC

>DH3

TCCGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTATCGTACAACAAAGGAGGTGCCGAGGTTGTCGCTGACCCCCCCAAGGTCGTGCACGCCTCGAGCATTCTTACTTATCCACCTCACCCCTTGTGCATCCCCGCGTGGGCTTTCATCTTTCGAGAGAGAGAGAGAGAGCCGGCGTCTTTACACAAACACAAAGCAGCATAGAATGTTCTTTTGCATTTGTAATGCAGTTAATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGGACGCAGCGAAATGCGATACGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCCCCTTGGTATTCCGAAGGGCACACCCGTTTGAGTGTCGTGAAGTTCTCAACCTTTACTTCATTTGAAGAAGTAAAAGGCTTGGACTTTGGAGGCTTTTGCTGGACTCTCTTTGTGGAGATCGGCTCCTCTTAAATGGATTAGTAGGAACCCTTTTGTGCTGGTCCTCGACGTGATAAGGCTTTTCTACGTCTGGAGCTTTTAGCCACGAAGGCCTGCTTCCAATCGTCTCTCATGAGACAAATCATTTGAACCCCTTTGACCTCAAATCGGGTGAGACTACCCGCTGAACTTAAGCATATCAATAAGCGGAGGA

>DH4

CTGAATTGAAATGCGTTAGTTAGTTGAGCTGACTTCTCCCTTTAATGGGGAGTGGTATGTGCTCGCTATATCGCTTTTTCTAACTCTCCACTGTGCACCTCTATTGTAGGCTATGAGTGACTCTCAAGTAGACACACTCCCATAACACACCCTTTGTGCGCAGAAGGGGGGAAAGGGTCTATTTGGGTTTAAGAAGGCTTATCGGGCATTCATTTTGCTTGCTTTCGACTTTGTAGCCTATGATCCTACAACAAACTACTTTGATAAAGTCTTGATGAATGATAGATTATTGGTCTTTTGAACCAATATAAAAGTTATACAACTTTCAGCAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCACTCCTTGGGTATTCCGAGGAGTATGCCTGTTTGAGTGTCATTAATATTCTCAAAAACCTAACTGTGTGGTTAGGCTTTTTGGATGTGAGGGGTTTTGCTGGCTTTATCAAGCCGACTCCCTTTAAATGCATTAGTGGTTGCTTCATTCACTAGAGTGTGATAAGTATATCTACGCTTGTTACAGTGAACTGATATAGATCATCTGCTTTCCAACTGTCTTGAAAAAGACACTTTTGACTAT

>DH5

GGATTCCCCTAGTAACTGCGAGTGAAGCGGGAAAAGCTCAAATTTAAAATCTGGCGGTCTTTGGCCGTCCGAGTTGTAGTCTGGAGAAGTGCTTTCCGCGCTGGACCGTGTACAAGTCTCTTGGAACAGAGCGTCATAGAGGGTGAGAATCCCGTCTTTGACACGGACTACCAGTGCTTTGTGATGCGCTCTCAAAGAGTCGAGTTGTTTGGGAATGCAGCTCAAAATGGGTGGTGAATTCCATCTAAAGCTAAATATTGGCGAGAGACCGATAGCGAACAAGTACCGTGAGGGAAAGATGAAAAGCACTTTGGAAAGAGAGTTAAACAGTACGTGAAATTGCTGAAAGGGAAACGCTTGAAGTCAGTCGCGTTGTCCGGAACTCAGCCTTGCTTCGGCTTGGTGCATTTTCCGGGCGACGGGCCAGCATCGATTTTGACCGTCGGAAAAGGGCTGAGGGAATGTGGCACCTTCGGGTGTGTTATAGCCTTCAGTCGCATACGGCGGTTGGGATCGAGGAACGCAGCACGCCTTATGGCTGGGGTTCGCCCACATTCGTGCTTAGGATGCTGGCATAATGGCTTTAAACGACCCGTCTTGAAACACGGACCAAGGAGTCTAACATGCCTGCGAGTGTTTGGGTGGAAAACCCGAGCGCGTAATGAAAGTGAAAG

>DH6

TCATTATCGAACAGGAGAAAAGGCAGACGGGGAAAGAGGGGGGCAAGTCAAGACTGTCGCTGGCCAGATTCAGATTCACTTCCAAGTCTGACATTGTGCACGTCGAGCTCGCACTTCCTCGTCCACCTTTTTTCTCTTTCTTCCACACACCTGTGCACAACAATCGTAGGTCCTCGAAAGGGGATCCTATGTCTTTCTTATCACACCCACGTCGTATGTCCATAGAATGTAACACTCTGTCTTCATGTCGTCCGATGAGGAGTCGGTGATGGGTTGACAAAAACATTATGAAATACAACTTTCAGCAATGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAATTGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGATTTTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCTCCTTGGTATTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCATTTTTATTCTCAATCTTTGGTCTTGATTTACTTCGAGGCCATGGCTTGGAGTGTGGGGAGTTGCTGGCTTTCATTGGTCAGCTCTTCTGAAATGCATTAGCGATGGACGGGGGAGCACCTTTCTGACGTGCGCATGGCCTTCCGATGTGATAAATGATCATCGTCATGGCTGGAGCCGTCGGGTGATGTTCTGCGTCGCTTCCAAATCCCAATAAGGTTCAATTCAATTCGTGCTGCCAATATGGGGGTGCATACCACTGGGATGTCATCATATGGGGACAGGAAGGAATCTGAACTTGAACAGGCTTGACCTCGAATAGGTAGGACTACCG

>DH7

AGTAACTGCGAGTGAAGCGGGAAAAGCTCAAATTTGAAATCTGGTGGCCTTTGGCCATCCGAGTTGTAATTTAGAGAAGCGTCTTCCGCGCTGGACCGTGCATAAGTCTCCTGGAATGGAGCGTCATAGAGGGTGAGAATCCCGTCTTTGGCACGGACTCCCGGTGCTTCTGCGATGCGCTCTCGACGAGTCGAGTTGTTTGGGAATGCAGCTCAAAATGGGTGGTGAACTCCATCTAAAGCTAAATACTGGCGAGAGACCGATAGCGAACAAGTACCGTGAGGGAAAGATGAAAAGCACTTTGGAAAGAGAGTGAAACAGTACGTGAAATTGTTGAAAGGGAAACGCTTGAAGTCAGTCGCGTTGACCGAGACTCAGCCTTGCCTTGGCTCGGTGTGCTTCTCGGCTCGACGGGTCAGCATCAATTTCGATCTTTGGATAATGGCAAGGGAAAGGTAGCACCTTTTTAGGTGTGTTATAGTCCTTCGTCGCATGCGAGGGTCGGGATTGAGGGACTCAGCACGCACCTCTGGGTGTCGGGGCCCACGGGCCCACGTTACGTGCTTAGGATGCTGGCATAATGGCTTTAAACGACCCGTCTTGAAACACGGACCAAGGAGTCTAACATACCCGCGAGTGTTCGGGTGAAAAACCCGTGCGCGTAATGAAAGTAAAAGTTGGGACCTCTGTCGTGGAGGGCACCGACGCCCGGACCAGACCTTCTGTGACGGCTCTGCGGTAGAGCGTGTATGTTGGGACCCGAAAGATGGTGAACTATGCCTGAATAGGGTGAAGCCAGAGGAAACTCTGGTGGAGGCTCGTAGCGATTCTGACGTGCAAATCGATCGTCAAATTTGGGTATAGGGGCGAAAGACTAATCGAACCAT
Sequences from monotrope root tips:

>M1

AGTAACTGCGAGTGAAGCGGGAAAAGCTCAAATTTGAAATCTGGTGGCCTTTGGCCATCCGAGTTGTAATTTAGAGAAGCGTCTTCCGCGCTGGACCGTGCATAAGTCTCCTGGAATGGAGCGTCATAGAGGGTGAGAATCCCGTCTTTGGCACGGACTCCCGGTGCTTCTGCGATGCGCTCTCGACGAGTCGAGTTGTTTGGGAATGCAGCTCAAAATGGGTGGTGAACTCCATCTAAAGCTAAATACTGGCGAGAGACCGATAGCGAACAAGTACCGTGAGGGAAAGATGAAAAGCACTTTGGAAAGAGAGTGAAACAGTACGTGAAATTGTTGAAAGGGAAACGCTTGAAGTCAGTCGCGTTGACCGAGACTCAGCCTTGCCTTGGCTCGGTGTGCTTCTCGGCTCGACGGGTCAGCATCAATTTCGATCTTTGGATAATGGCAAGGGAAAGGTAGCACCTTTTTAGGTGTGTTATAGTCCTTCGTCGCATGCGAGGGTCGGGATTGAGGGACTCAGCACGCACCTCTGGGTGTCGGGGCCCACGGGCCCACGTTACGTGCTTAGGATGCTGGCATAATGGCTTTAAACGACCCGTCTTGAAACACGGACCAAGGAGTCTAACATACCCGCGAGTGTTCGGGTGAAAAACCCGTGCGCGTAATGAAAGTAAAAGTTGGGACCTCTGTCGTGGAGGGCACCGACGCCCGGACCAGACCTTCTGTGACGGCTCTGCGGTAGAGCGTGTATGTTGGGACCCGAAAGATGGTGAACTATGCCTGAATAGGGTGAAGCCAGAGGAAACTCTGGTGGAGGCTCGTAGCGATTCTGACGTGCAAATCGATCGTCAAATTTGGGTATAGGGGCGAAAGACTAATCGAACCAT

>M2

CCGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTATCGTACAAAATGTGAGGGGCATGCGAGGGCTGTCGCTGACTCAAAGTCGTGCACGCCCGAGTGTGTCCTCTCACATAAATAATCCATCTCACCCTTTGTGCATCACCGCGTGGGCACCCTTTGGGATCATCTCGGAGGGGGCTCGCGTTTTCACACAAACCCCCCTTTTAAAAGTGTAGAATGACCTCATTTATGCGCTAACCCGCAATCAATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATACGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCCCCTTGGTATTCCGAGGGGCACACCCGTTTGAGTGTCGTGAAAACCTCAACCTCCTTGGTTTCTTCTGGAGACCAAAGCAGGCTTGGACTTTGGAGGCCTTTGCTGGCACCTCTCTTTTGAAGGCCAGCTCCTCTTAAACAAATTAGCAGGGTCCTCTTTGCCGATCCTCGACGTGTGATAAGATGTTTCCATGTCTTGGTTTCTGGCTCTGTCACTTTTGGGACCCGCTTCTAACCGTCTTGAGACCTTGCGTCGAGACAACGTTCGAGCATGTCTCCCTTTTCTCGGGAAGCTCCCTCGACCCCACGAACCCTTGACCTCAAATCGGGTGA

>M3

CAAGGTTTCCGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTATCGTACTACAGAGGCGCGAGGGCTGTCGCTGACCTTTTTCAAAGGTCGTGCACGCCCGAGCGCTCTCGCCTTACAATCCACCTCACCACTTGTGCATCACCGCGCGGGGCCTCCCTCTTGGCTCGCTTCGAGAGAGGCTCGCGTTCTTCACATCACACACACACCTTTTTAGTTTTGAATGTCATTCATTTGCGATAACGCGCAATCAATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATACGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCCCCTTGGCATTCCGAGGGGCACACCCGTTTGAGTGTCGTGAAATTCTCAAACCTTCTTGGTTTCTTGACCAAGATGGCTTTGGACTTTGGAGGCGTTGTGCTGGCTTTGCAAAAAGTCGGCTCCTCTTAAATGCATTAGTGGGGTCCCCTTTGCCAATCCCCAGGCGTGATAAGATGTTTCTACGTCTTGGGATTTGCTCTGTTCACTGGGAACCTGCTTCCAACCGTCTCGTGAGAGACATCGTTCGAGCTTGCTCGGCGCACGAATCTTGACCTCAAATCGGGTGAGACTACCCGCTGAACTTAAGCATATCGATAANCGGAGGA
>M4

TCTCACCCTNTATGACGCTCCATTCCAGGAGACTTTGCACGGTCCAGCGNGGAAGACGCTTCTTTAAATTACAACTCGGACGGCCAAAGACCATCAGATTTTAAATTTGAACTTTTCCCGCTTCACTCGCAGTTACTAGGGGAATCCTTGTTAGTTTCTTTNCTCTTGGTCAATTTAGAGGAAGTAAAAGTCGTAACAAGGTTTCCGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTATCGTACAACGGAGGTGTGAGGGCTGTCGCTGACCTTTAGAGGTCGTGCACGCCCGAGCACTTTCATACAATCCATCTCACCCCTTTGTGCATCACCGCGTGGGTCCCCTTTGCGGGAGGGCCCGCGTTTTCACATAAAACTCGATACAGTGTAGAATGTTCTTTTGCGATCACACGCAATCAATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATACGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCCCCTTGGCATTCCGAGGGGCACACCCGTTTGAGTGTCGTGAAATCCTCAAAAACCCTTTTCTTGTCAGGAAAGGGATTTTTGGACTTGGAGGTTCAATGCTCGCCTTTCACTTTTGAAAGTGAGCTCCTCTCAAATGAATTAGTGGGGTCCGCTTTGCTGATCCTTAACGTGATAAGATGCTTCTACGTTTTGGACCCGGCTCTGTCCCTTGGATGCCTGCTTCTAACTGTCCCACGGACAATGATGGTGCTTCGGTCACTGCCATCTACATTGGCGGGAGGCTGGACCCACAAAATGAAAACCTTGACCTCAAATCGGGTGAGACTACCCGCT
Sequences from other ectomycorrhizae:

>ECM1

TTTTTGTTTAAAAGTCTTGAACACGGTGTCTCGAGGGGGACACGCGGGAGGATCATTATCGAGCACGGAGGGAGGACTCTTGTCTCTGGCCCCGGATGCACAGGTCTCTCTTCTCCCTCCACACACACACACACGTGCACACACATATAGGTCGTTGATGAGAGGATGTATGTATGTCACCATCCCTACCCAACGTACCAAGTGTCTAGAATGTCAATAATAAATTACAACTTTCAGCAATGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAATTGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGATTTTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCTCCTTGGTATTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCATTTCATCTATCAACCATGGCCTTGATTGACTTCGAGAACATGGCTTGGAGTTTGGGGGCCTGCTGGCGGACCTCGGTCGTCAGCTCTCCTGAAATGTATTAGCGATAGTCGAGCATAATGGGTCCCTAACATGCACGGCCTTTTTCGACGTGATAATGATCGTCGTCGGGGCTGGAGTGGTTTGGATTCACGAAGTTTCGCTTCCAATCCCTAGTGCTGTTTTCATTAACACACGTTTTCGAACCATTGACCTCAAATCAGGTAGGA

>ECM2

AAGGATCATTATCGTACAAAATGTGTGAGGCGCGTGAGGGCTGTCGCTGACTTTTAACACAAAGGTCGTGCACGCCGGAGCGCGTCCTCTCACATAAAATCCATCTCACCCTTTTGTGCACCACCGCGTGGGCACCCTTTGGGATCAAACCGATCCAGGAGGGTGCTTGCGTTTTCACACAAACCCCTTTTAAAAAGTGTAGAATGACCCCATTTTGCGATGACACGCAATCAATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATACGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCCCCTTGGTATTCCGAGGGGCACACCCGTTTGAGTGTCGTGAAAATCTCAACCTTCTCGGTTTTCTTCTGGACACCGAAGGAGGCTTGGACTTTGGAGGCCTTTGCTGGCGTCTCTCTCTTTTTGAGAGCCAGCTCCTCTTAAATGAATTAGCGGGGTCCTCTTTGCCGATCCTCGACATGTGATAAGATGTTTCCATGTCTTGGTTTCTGGCTCTGTTGCCTTTGGGACCCGCTTCTAACCGTCTCAACGAGACAACGTTTGGGCGTGTCTCCCTTCTCGGGAAACTCTCTCAACCCCACGAACCCTTGACCTCAAATCGGGTGAGACTACCCGCTGAACTTAA

>ECM3

CTGCGGAGGATCATTATCGTAAAACTGAGGCGCGAGGGCTGTCGCTGACTTTTCGTCGTGCACGCCCAAGTGCTCTCAAACAATCCATCTCACCCTGTGCACCACCGCGTGGGTCCCCCTTCTGGCTCGTCCAGAAGGGAGGCTTGCGTTTTCACACAAACTCGATACGGTGTAGAATGTCTCCTGCGATAACACGCAATTAATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGAT

>ECM4

GGAAGTAAAAGTCGTAACAAGGTTTCCGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTATTGAAAGAAACCTCAGGCAGGGGGAGGTGGTTGTAGCTGGCCCCTAGGGGCATGTGCACACCATGTCTCTCTTGCTTGTTTCTTCATTCTCTCCACTTGTGCACTGCTTGTAGGCAGCCCTGGCATTGTTCAGGCTGTCTATGATTTTATTTACATACATGAACAATTGTTGTACAGAATGTGATAAAAAATAGTAATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCATCTTGCGCTCCTTGGTATTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCATTAAATTCTGTCAAAACATGCACTTGAGTGTGTTTTGGATTGTGGGAGTGTCTGCTGGCTTTATGAGCCAGCTCTCCTGAAATACATTAGCTTTGGGGGGGAGGTGCCAAGTCACTTCTGCCTTTCCATTGGTGTGATAGATGAATTAACTTATCTACGCCAGGAAAGCAGGCTTCAGGTGATGCACTGTGATCTCTCTCTGCTCTCTAATTGATATTTGTCTGATAACTTGACCTCAAATCAGGTAGGACTACCCGCTGAACTTAAGCATATCAATAAGCGGAGGA
>ECM5

CCTGCGGAAGGATCATTATTGAATTAAACCTGATGAGTTGTTGCTGGTTCTCTAGGGAACATGTGCACGCTTATCATCTTTATATCTCCACCTGTGCACCTTTTGTAGACCTGGATATCTCTCTGAATGCTAGCCATTCAGGATTGAGGATTGACTTTCATGTCTTTCCTTACATTTTCAGGCCTATGTTTCTTCATATACCCAATGTATGTCATAGAATGTAATTAATGGGCCTTTGTGCCTATAAACCTATACAACTTTCAGCAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCTCCTTGGTATTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCATTAATATATCAACCTCTTCAGCTTTTGTTTGTTGAGTGTTGGATGTGGGGGGTATTTTTGCTGGTCTACAAAAGGTCAGCTCCCCTAAAATGTATTAGCGGAACAATATGTTTACCGTTCATTGGTGTGATAACTATCTACGCTATTGACGTGAAAGCAGTTCAGCTTCTAATAGTCTATTCATTTGGACAAATTTTCATTAATGTGACCTCAAATCAGGTAGGACTACCCGCTGAACTTAA

>ECM6

TCCGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTACTGAACGAAATGGGTGGCAAGGCTGTCGCTGGCTCTAATGAGCATGTGCACGTCTTTTGCTGCTTGCTTCATTCTCTTTTCCACCTGTGCACTCTTTGTAGACACTCGGGATGGGAGAGAGGTGGCATCGAATGTTAACTCTCTTGATATCGAAAGTCTGGTGTCTATGTGTTTTGCACATACACAAGTTAAATGTCTATAGAATGAAATGTAGGCTTTCGTCAGCGTTTAAATGATAAAATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCATCTTGCGCTCCTTGGTATTCCGGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCATTAAATATCTCTCAAAAAGCTCGTGCTTTTTTGGCATGGGATTTTTGGACATTGGGAGTTGCCGGCTGCTGATAAAGTGGTGGGCTCTTCTGAAAAGCATTAGTTGAGGAGCTTTGCACTCTATTGGTGATAAACTATCTATGCCAGGAGAAGCTTCATGATCCTCTGCTATCTAACTGCTTATCAGACAATATGATAAACTTGACCTCAAATC

>ECM7

CCGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTAATGAGTTGTCATGGGGTTCGATGCTGGCAGCCAGTTTTTGGATGCATGTGCTTGCCCTAACAATCATCTTCTTCCAAACACCTGTGCACATTTTTGAGGGAGTCTTGAGTTGGTTGCCGCTCTTGGGTGATTTTCTCACATTCCCTTAAATCATTATACGCTATTAACAATGTTGAACGTGCTCTGTGCCGCAAGGCCATTAATATAATACAACTTTTAACAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCTCCCTGGTATTCCGGGGAGCACGCCTGTTCGAGTGTCGCGAAATTTCTCAAGCTTGGATGGATTTTTTGTCCGTCCTTAGCCTTGGTTGTTGGGCTTTGCCGTGTCCTTCATTGGTACGGCTGGCCTTAAAAGCATCAGCTGATCCTCGTGTGGCACTGGTTCTACTCAGCGTGATAACAGTCTGATCGCTGAGGACATCTTTTGGGATGGCCAGCTCTCATTTGGGTTGCTTCTAAACTTGGCTTCACAGATTGTACAATCTGTGTTCCACATTTCAGCTTTGACCTCGAATCAGGT

>ECM8 

GTTTCCGTAGGTGAACCTGCGGAAGGATCATTATCGAAACCCGAGGGTGCAGAAGGGGGATCGGAGAGATCCGTTCCTCCGAAGCCCTTCGTTTACTCTTTGACACACCCACGTGCACCCCATTCGCAAGGGCCCTTCGGGACCTGCGCGTTTTGTCTCCGACTCGCATGTCTACAGAATGTCGATAGCATTTGATATATAAAAAATACAACTTTCAGCAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCAAATCGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGATTTTCCGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCTCCTTGGTATTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTCATCGAAATCTCAAACCGAGCTTTTCTTGACTTCGGTCGAAGGCTCGGGTTTGGACCGTTGGGAGTCTGCGGGCGACGCATGTCGTCGGCTCTCCTGAAATGCATTAGCGGTGGGCATGCGAGTCTTGCTTGGCACCAGCCTCTCCCGGCGTCATAACGATCGTCGCGGGCTTGCCAGCTGCAAGGGACGTGTCCCATGCTTCTCCAACTTTGCGGGCCCTCTCCTGGGCTCTGCGTTCGAAGGCTTGACCTCAAATCAGGTAGGACTACCCGCTGAACTTAA

>ECM9

TGCTGGCTCCTTCACCGGAGCATGTGCGCGCCCCTCGCCTTCATCCACATATACACTTTGTGCACCTCGGTCGAAGCCTCCCGTCTGGAGCCGCCTTGCTTTACCGCTTGGCKGAGGCCTCGACTGCTTTATTACACTACAGCCTGTGCTTTAAGCGCATGTCTAATGTCCTACGGGATGATATTAAATACAACTTTCAACAACGGATCTCTTGGCTTTCGCATCGATGAAGAACGCCGCGAAAGTGCGAAACGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCATCTTGCGCTCCTTGGTATTCCGAGGAGCATGCCTGTTTGAGTGTSGTGAACTCTCTCTAACCCTTCCCTTTCTCTAGGGCTCTCGGGTTGGATTTGGACGCCTGCCGCGGGTTTCGACCTTGCCGGCTCGTCTTGAAATGCATCAGCTGGTCCGCCGCATGAGCTCGGTTCAACAACGGTGTGATAAGAAACGCTTCGTGTCTGTAGCGCCGTTTTCGCCGACTCTTTGGAGAAGGASTGCTTCCAACCGTCTTAGGGCACAAACATTCACTTTNCATCAGACCTCAAATCAGGGAGA

>ECM10

GGTGAACCTGCGGAAGGATCATTACCGAATCGTCAAACACGGGTTGTTGCTGGCCCCCCAAACGGGGCATGTGCACGCTCTGTTTACACATCCACTCACACCTGTGCACCCTCCGTAGTTCTATGGTTCGGAAGACCCCGTCTTCCTTCCGTGGCTCTACGTCTTTACACACACGCCGTAGCGACGTCTCATGGAATGTTTTTATGCGTTTAACGCGATACAATACAACTTTCAGCAACGGATCTCTTGGCTCTCGCATCGATGAAGAACGCAGCGAAATGCGATAAGTAATGTGAATTGCAGAATTCAGTGAATCATCGAATCTTTGAACGCACCTTGCGCCCCTTGGTTATTCCTTGGAGCATGCCTGTTTGAGTATCATGAACACCTCAACTCTCGTGGTCTTCCACGATGAGCTTGGACTTTGGAGGTTTGCTGGCCCTGCGGCCGGCTCCTCTCAAACGAATCAGCTTGCCGATGTTTGGTGGCATCACGGGTGTGATAACTATCTACGCTCGCGGTCGTCTGCCAGGTTACCCTCAGCGATGAAGGTTCATTGGGGCTCACAAACGTCTCTCCTCAGCGAAGACAACTTTTGAACGTTCGATCTCAAATCAGGT

